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BON DE PRESCRIPTION FANALY SES DE GENETIGQUE MOLECULAIRE DES HEMOPATHIES MALIGNES

PATIENT PRESCRIPTEUR

Mo - Hopital -

Mom de naizsance

- Sanvice demandeur
Prencm :

Data de naissancs ©
hedecin prescripfeur :

Saxe !

PRELEVEMENT

Ciate du prélévement -
Nature du préfévemeant
O Samg (EDTA) O Koslle csseuse (EDTA) O Gangliomn 0O Aufre (préciser) :

REMSEIGNEMEMNTS CLINIQUES (A renseigner impérativement)
En 'absence de renseigmement clinigue, les résulfats ne pourmont étre validés

Pathaologie:
O Leucemie Myaloide Chronique O Thrombooytémie Essentizlle
O Polyglobulie de WVaguez O Myélofibrose primitive
O Syndromes Hyperosinophiligues O Mastocytose
O Syndromes Myélodysplasigues O Syndromes Myeloprolifératifs/hMyelodysplasigues
O Leucamie Aigué Lymphoblastigue detype - ... ... O Leucemie Aigué Myéloblastigue de type - ...
O Lymphome folliculaire O Lyrmphomse du manteau
O Leucemie Lymphoide Chronique O Kaladie de Waldenstrom

O Awtre {8 Pr&niSarl & et e e

Stade de I maladie:

LEUCEMIE MYELQIDE CHRONIQUE O Diagnostic confirmé

Prescription sccompagnée obligatoirement L Diagnostic suspecte

d'un résulzat de NFS O Suivi o
Traitement {8 préciser) - ...

O Recherche d'un rézrrangement BCR-4A8L 1

O Qusntification das ARMm BCR-ABLY en unité SYNDROMES MYELOPROLIFERATIFS (HOR S LMC)
internationsle ou IS (213a2, e14a2) Dbt JEL L B s B T
Prescription sccompagnee obiigatsiremant
O Quantification des ARMm BCHR-ABLT rares fefaZ2, d’un résultar de NFS

e15332 sutrasz)
O Mutations du domaine tyrosine kinase de BCHR-ABLYT

O Recherche de la mutation JAKZ2 WE1TF
O Recherche des mutations JAKZ exon 12
O Quantfication des alléles JAK2 VE1TE

LYMPHOMES MALINS NON HODGKINIENS 0O Recherche des inserticns/délétions de CALR
SYNDROMES LYMPHOPROLIFERATIFS

Prescription accompagnes ubliga-n:lij:emenz du nombre de
lymphocytes ef du phenotype

O Recherche du réarrangement IgH-8CL7 | T T T T T T T R T st

O Recherche du réarrangement lgH-BCL2 ZNF138-FGFRT 2 RNA-Seq myeloide

O Expression de la Cyeline DT O Recherchea de |la mutation DE15Y de c-KIT

O Recherche de la mutation L2G5P de MYDES

O Recherche des mutations WES15L'K de MPL
0O Recherche du réarrangement FIPTLT-PDGFRs

O Autre recherche (3 précisar) .o
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LEUCEMIES AIGUES - DIAGNOSTIC

Prescription accompagnés obligatoirement du fype FAB [LAM), du phénotype (LAL)
er du pourcentage de blasres dans le pred dvement analyse (LAMW et LAL)

O Plagque LAM de nowva
réarrangsmeanis FRiL-RARE, CEFE-MYHTT, RUNXT-
RUNSTTT (AML1-ETO), WTH

O Flague LAL aduli=

nnnnnnn

ETVE-RUNXT [TEL-ARMLT), TCF3-PEX1 (E2A-FEX]), STIL-
TALT [SiL-TAL), KMTZ2A-AFFT (MiLL-AFS)
O Flaque LAL pédiafrique

nnnnnnn

ETVE-RUNXT [TEL-ARL1), TCF3-PEX1 (E2A-FEX), TCF3-
HLF (E2A-HLF). STIL-TALT {SIL-TAL), KMT2A-AFF1 {MLL-
AF4)

O Recherche des ITD de FLT3

O Recherche des mutations D235 de FLT3
O Recherche des mutstions de APWT

O Recherche des mutstions IDH 12

IDHT (R132), IDHZ (R140 et R172

Rearrangement AELT, ECR, CEFE, CHOM, CHICZ
CREEEF, C5F1R, ERG, ETVE (TEL), FGFRT, GLIE2, IKZF1,
IKZF3, JAKZ, JAKZ, KA TEA, KIWTZA (WLL), MECOAT (EVTT),
BARLA, RALLTI0 (AF10), MLLTE (AFE), MIC, MYHTT, NF1,
NOTCHT, NUFZ14, NUF38, FOCDTLGE, PDGERS,

e e e e

POGFRE, PICALM (GALM), PML, RARs. REM1S, ROST,

RUNT (AMLY), RUNXTTY (ETO), SETDZ, TCF3 [E2A), TFG
- RMA-Seq myéloide

Réarrangement ALK, EGLE, BCGLS, ECR. BIRG3, CBFE,
CONDY, GOND3, COKE, GHIGZ, CNITA, GREEEF, DEK,
DUSP22, EIF4A1, ETVE (TEL), FGFRY, JAK2, KIMT2A
(MLL), MALTS, MKLY, MLF1, MLLTH0 (AF10), MIC, NFKB2,

vvvvvvvvvv

{SiL), TGF3 [E24), TPE3
* RMA-Seg Lymphome

SUVI MOLECULAIRE DES LEUCEMIES ANGUES

5i parient non connu, anteronze indispensable

1- Quantfication des réarrangements mo soulaires

O Cuantification des ARMNmM BCR-AEL{ (mBCR)

O Cuantificetion des ARMm CEBFE-MYH1T (types A, O, E)

O Cuantification des ARMm DEK-NUF274 [DEK-CAN]
O Quantfication des ARMNm ETWVE-RLNXT (TEL-AMLT)

O Quantification des ARMm ETWE-NIEC QL [TEL-LHECONM]

O Quantfication des ARMNm KW T2A-AFFT [MLL-AF4)
O Quantfication des ARMNm HAFT2A-MMLL TS (MLL-AFS)
O Cuantfication des ARMNm KIWT2A-RLL TS (IWLL-AFT)

wwwwwww

O CQwantificstion des ARMNm RUNX{-RUNXTTT (AL 1-ET0)

O Cwantification auire réarrangement

T T

2- Quantfication des ARN messagers mutés
O Quantification des ARMm NPWT type A
O Quantification des ARMm AMEWT type B
O Cuantification des ARMm NPWT type D

O Cuantification aufrs (& précizer )

3- Quantfication des ARN messagers hyperexorimes

O Quantification des ARMm WTT
O Guantification sutre [a préciser } -

4- Muradons du domaine kinase de BCR-ABL

O Mutations TKD BCR-ABLT

SEQUENCAGE MOYEN DEEIT CIELE

Neécegsite d'un avis en RCP et d'une entente préslable avec le laboratoire

O HES myeloide (54 génes)
Lisfe des génes page suivanie

O RMA-Seg myeloide (54 génes)
Liste des genes page suivante

0O RMA-S=g lymphome (125 genss)
Lists des genes page suivante
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SEQUENCAGE MOYEN DEBIT CIBLE Liste des génes analysés

1- NGS myéloide (ADN génomique, 52 génes)

Géne Variants Géne Variants Géne Variants Géne Variants Géne Variants Géne Variants
ASXL1 Totalité CREBBP 25-27 GNG1 23 MYD88 3-5 PTPN11 3,13 suzi2 Totalité
ASXL2 Totalité CSF3R 14-17 IDH1 4 NF1 Totalité RAD21 Totalité TET2 3-11
ATRX Totalité CXCR4 2 IDH2 4 NOTCH1 Totalité RUNX1 Totalité TP53 2-11
BCOR Totalité DNMT3A Totalité JAK2 Totalité NPM1 1 SETBP1 4 U2AF1 2,6

BCORL1 Totalité ETNK1 Totalité KIT 2,8,9,10,11, 13,17 NRAS 2,3 SF3B1 13-18 U2AF2 Totalité
BRAF 15 ETV6/TEL Totalité KRAS 2,3 PHF6 Totalité SMCIA Totalité WrT1 7-9
CALR 9 EZH2 Totalité LUC7L2 Totalité PPM1D Totalité SMC3 Totalité ZRSR2 Totalité

CBL Totalité FLT3 14, 15,20 MLL (KMT2A) Totalité PRPF8 Totalité SRSF2 1
CEBPA Totalité GATA2 26 MPL Totalité PTEN 5,7 STAG2 Totalité
2- RNA-Seq myéloide (ARN messager, 84 génes)
Geéne Variants Fusion Expression Geéne Variants Fusion Expression Géne Variants Fusion Expression
ABL1 X X X GATA2 X NOTCH1 X X
AKT3 X GLIS2 X NPM1 X
ASXL1 X GNAS X NRAS X
BCR X ID4 X NUP214 X
BRAF X IDH1 X NUP38 X
CALR X IDH2 X PDCD1 X
CBFB X IKZF1 X PDCD1LG2 X X
CBL X IKZF3 X X PDGFRA X X
CD274 X IRF4 X PDGFRB X
CEBPA X X IRF8 X PHF6 X
CHD1 X JAK1 X PICALM X
CHIC2 X JAK2 X X PML X X
CREBBP X X JAK3 X X X PTPN11 X
CSFIR X KAT6A X RARA X X X
CSF3R X KDMG6A X RBM15 X
CTLA4 X KIT X ROS1 X X
DCK X KMT2A X RUNX1 X X
DNM2 X KRAS X RUNX1T1 X X
DNMT3A X MECOM X X SETBP1 X
ERG X MKL1 X SETD2 X
ETV6 X X MLLT10 X SF3B1 X
EZH2 X MLLT4 X SLC29A1 X
FBXW7 X MPL X SRSF2 X
FGFR1 X muc1 X TCF3 X
FGFR2 X mMyYc X X TFG X
FGFR3 X MYD88 X U2AF1 X
FLT3 X X MYH11 X X Wwr1 X X
GATA1 X NF1 X XPO1 X
3- RNA-Seq lymphome (ARN messager, 125 genes)
Géne Variants Fusion Expression Géne Variants Fusion Expression Géne Variants Fusion Expression
AICDA X DNMT3A X NEK6 X
AKT3 X DNMT3B X NFKB1 X
ALK X X DNTT X NFKB2 X
ASB13 X DUSP22 X NME1 X
BATF3 X E2F2 X NOTCH1 X X
BAX X EIF4A1 X NOTCH2 X
BCL2 X X X ENTPD1 X NRAS X
BCL2A1 X ETV6 X X P2RY8 X
BCL3 X EXoc2 X PAICS X
BCL6 X X EZH2 X PDCD1 X
BCR X FAM216A X PDCD1LG2 X X
BIRC3 X X FBXW7 X PDGFRA X X
BLNK X FGFR1 X PIM1 X
BMF X FOXP1 X PIM2 X
BMP7 X FUT8 X PLCG1 X
BRAF X IDH1 X PLCG2 X
BTK X IDH2 X PPAT X
CARD11 X IL16 X PRDM16 X
CBFB X IRF4 X PRKAR2B X
CcDCs50 X IRF8 X PTPN1 X
CCND1 X X X ITPKB X PYCR1 X
CCND2 X JAK1 X RAB29 X
CCND3 X X JAK2 X X RAG1 X
CD274 X JAK3 X RAG2 X
CD44 X KIAA0101 X RANBP1 X
CD79B X KMT2A X RHOA X
CDC25A X KRAS X S1PR2 X
CDK6 X LIMD1 X SERPINAY X
CDKN2A X LMO2 X SF3B1 X
CDKN2B X LRMP X SH3BP5 X
CEBPD X LZTs1 X STAT3 X
CEBPE X MAL X STAT5B X
CEBPG X MALT1 X STAT6 X
CHIC2 X MAML3 X STIL X
CIITA X MKL1 X STRBP X
CREB3L2 X MLF1 X TCF3 X
CREBBP X X MLLT10 X TNFRSF13B X
CTLA4 X MME X TNFSF4 X
CYB5R2 X muc1 X TP63 X
DEK X MYBL1 X wri1 X X
DENND3 X myc X X XPO1 X
DLEU1 X MYD88 X
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